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CRISPR-Cas и PAM-специфичность

• PAM - короткий мотив рядом с 
мишенью (обычно 2–6 нт)

• CRISPR-Cas: sgRNA задаёт 
мишень (протоспейсер) –
комплиментарна ей, Cas 
делает разрез ДНК

• PAM-специфичность - какие 
именно PAM этот Cas
распознаёт
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Разнообразие PAM
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Постановка задачи

Зачем:

• Предсказать PAM для новых/малоизученных Cas

• Предложить дизайн Cas, который специфичен данному PAM

Нужно построить модель:

• вход: аминокислотная последовательность Cas-белка 

• выход: матрица вероятностей A/C/G/T на каждой позиции PAM 
размером 10×4
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Protein2PAM (Stephen Nayfach et al., 2025)

• Protein2PAM - protein language model 

• Обучение на 45 тыс. пар Cas/PAM
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Почему KAN?
Kolmogorov-Arnold graph neural networks for molecular property 
prediction (Longlong Li et al., 2025)

6



Идея
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Дальнейшие шаги

• Обучить модель и сравнить с Protein2PAM 

• Проверка качества: насколько хорошо модель предсказывает PAM-
профиль для новых Cas

• Проверить предсказания модели в лаборатории
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